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ａｇａｉｎｓｔｅｒｙｔｈｒｏｉｄｏｘｉｄａｎｔｓｔｒｅｓｓｂｙｒｅｐｒｅｓｓｉｎｇ１４３３ｚｅｔａ［Ｊ］．

ＧｅｎｅｓＤｅｖ，２０１０，２４（１５）：１６２０－１６３３．

［１２］　ＦａｎｇＸ，ＳｈｅｎＦＹ，ＬｅｃｈａｕｖｅＣ，ｅｔａｌ．ｍｉＲ１４４／４５１ｒｅｐｒｅｓ

ｓｅｓｔｈｅＬＫＢ１／ＡＭＰＫ／ｍＴＯＲｐａｔｈｗａｙｔｏｐｒｏｍｏｔｅｒｅｄｃｅｌｌｐｒｅ

ｃｕｒｓｏｒｓｕｒｖｉｖａｌｄｕｒｉｎｇｒｅｃｏｖｅｒｙｆｒｏｍ ａｃｕｔｅＡｎｅｍｉａ［Ｊ］．

Ｈａｅｍａｔｏｌｏｇｉｃａ，２０１８，１０３（３）：４０６－４１６．
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